Réseau montpellierain en Bioinformatique
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Un réseau local de spécialistes et novices en bioinformatique
« Alinitiative de Vincent Lefort (LIRMM) en 2012
« Environnement propice a I'échange entre experts et apprenants

~ 40 sessions (in)formelles sur des sujets divers et varies
Etre acteur du réseau : proposition de themes, interventions, etc.

* CRs et présentations sur GitLab
e Liste de diffusion (100 abonnés dont % de nouveaux depuis oct. 2024)
e Discord avec un canal MBI
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Cédric Hassen-Khodja Céline Mandier Oana Vigy

« Analyste de données  Ingénieure en bioinformatique  Ingénieure logiciel et
« MRI = CNRS e ISDM = UM architecte de données
cedric.hassen-khodja@mri.cnrs.fr celine.mandier@umontpellier.fr * IGF - CNRS
oana.vigy@fpp.cnrs.fr
Jacques Dainat Sylvain Milanesi
 Ingénieur de recherche en * Chef de projet -
bioinformatique Développeur Web
« IRD - IFB

jacques.dainat@ird.fr sylvain.milanesi@lirmm.fr
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Rejoignez-nous !
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https://gitlab.in2p3.fr/mbi/mbi

https://listes.lirmm.fr/sympa/subscribe/ing-mtp-bioinfo Réseau montpellie’rain

https://discord.gg/RIBFDHbsWN en bioinformatique



https://discord.gg/RJBFDHbsWN
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